

>PaxillusspERD-9076-ITS1---B10-0RZ7R_26603
TCGGGGGGAGGCCACCGAGCGAAGTTTGGTAGATCGTAGGGATTGTCGCTGGCCTTTGGAAACGAAGGCATGTGCACGTTCCGAGTTCTCCTCAGTCCTCCTTTGCCTTTCCTTTGGACGACCTTTCTTCACACCCGTGCACCCATTGTAGGTCTCCGCGAGGGGATCTATGTCTTCATAAAACTCTACGTATGTCTAGGAATGTATCTAAAGCGTCGACCGGCTTGGCTCGATGCCTGGTCGGCGACGGTAAAGAACGAAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATTGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTTAATTCTCAACCATCCCTCGATTCGTTTCGAGGTTTGGCTTGGATTTTGGGGGCTGCCGGGCGACCCTAGGGTCTTCGGCTCTCCTTAAAAGCATTAGCGATGGTGGAACGATCTAACYCCATGCATGAACGGCCTTCGACGTGATAATGATCGTCGTGGCTGGAGTGCTAGCGGRCGTCGTGAAATTGGCGCTTCTAAATCTCGTCGAAAGACGAAACTCGAAACTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCA

>PaxillusspERD-9076-ITS4---B11-0RZ7X_26603
TACCTGCGGAAGGATCATTATCGAAAAAGCAATCCGGGGGGAGGCCACCGAGCGAAGTTTGGTAGATCGTAGGGATTGTCGCTGGCCTTTGGAAACGAAGGCATGTGCACGTTCCGaGTTCTCCTCAGTCCTCCTTTGCCTTTCCTTTGGACGACCTTTCTTCACACCCGTGCACCCATTGTAGGTCTCCGCGAGGGGATCTATGTCTTCATAAAACTCTACGTATGTCTAGGAATGTATCTAAAGCGTCGACCGGCTTGGCTCGATGCCTGGTCGGCGACGGTAAAGAACGAAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATTGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCAGTGAATCATcGAATCTTTGAACGCACCtTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTTAATTCTCAACCATCCCTCGATTCGTTTCGAGGTTTGGCTTGGATTTTGGGGGCTGCCGGGCGACCCTAGGGTCTTCGGCTCTCCTTAAAAGCATTAGCGATGGTGGAACGATCTAACYCCATGCATGAACGGCCTTCGACGTGATAATGATCGTCGTGGCtGGAGTGCTAGCGGRCGTCGTGAAATTGGCGCTTCTAAATCTCGTCGAAAGACGAAACTCGAAACTGACCTCAAATCAGGTAGATWC

>PaxillusspERD-9076-consensus ITS1+ITS4---B10-0RZ7R_26603
TCGGGGGGAGGCCACCGAGCGAAGTTTGGTAGATCGTAGGGATTGTCGCTGGCCTTTGGAAACGAAGGCATGTGCACGTTCCGAGTTCTCCTCAGTCCTCCTTTGCCTTTCCTTTGGACGACCTTTCTTCACACCCGTGCACCCATTGTAGGTCTCCGCGAGGGGATCTATGTCTTCATAAAACTCTACGTATGTCTAGGAATGTATCTAAAGCGTCGACCGGCTTGGCTCGATGCCTGGTCGGCGACGGTAAAGAACGAAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATTGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTTAATTCTCAACCATCCCTCGATTCGTTTCGAGGTTTGGCTTGGATTTTGGGGGCTGCCGGGCGACCCTAGGGTCTTCGGCTCTCCTTAAAAGCATTAGCGATGGTGGAACGATCTAACYCCATGCATGAACGGCCTTCGACGTGATAATGATCGTCGTGGCTGGAGTGCTAGCGGRCGTCGTGAAATTGGCGCTTCTAAATCTCGTCGAAAGACGAAACTCGAAACTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCA
